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Crop-pathogen co-evolution and optimization of wheat population 
diversity for tolerance to common bunt



  

Pure lines infected with single races
race

Vr5 Starke NIL Bt5 46,4

Vr10 Starke NIL Bt10 47,8

Vr2 Starke NIL Bt1 47,1

Vr10 Starke NIL Bt1 Unexpected infection 23,4

Vr5 Starke NIL Bt1 0,0

Vr5 Promesse  Bt5 lower infection than expected 11,8

Vr10 Promesse  Bt5 0,0

Vr2 Promesse  Bt5 Unexpected infection 2,0

Vr2 Starke NIL Bt5 0,0

Vr10 Starke NIL Bt5 0,0

Vr5 Starke NIL Bt10 0,0

Vr2 Starke NIL Bt10 0,0

Vr5 Magnifik   Bt8 0,0

Vr10 Magnifik   Bt8 0,0

Vr2 Magnifik   Bt8 0,0

Vr5 Pi554121  Bt3 0,0

Vr10 Pi554121  Bt3 0,0

Vr2 Pi554121  Bt3 0,0

percent
infection



  

race Variety/mixture

Vr10 NIL 1+10 2 15,0 23,5
Vr10 NIL 1+5 2 Unexpected infection 1,2 0,0
Vr10 NIL 1+5+10 3 10,0 15,7
Vr10 NIL 1+5+10+6 4 6,1 11,8
Vr10 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik+Pi554121 8 5,1 5,9
Vr10 NIL 1+5+10+9 4 7,4 11,8
Vr10 NIL 5+10 2 22,1 23,5
Vr2 NIL 1+10 2 10,9 23,5
Vr2 NIL 1+5 2 8,0 23,5
Vr2 NIL 1+5+10 3 12,3 15,7
Vr2 NIL 1+5+10+6 4 6,1 11,8
Vr2 NIL 1+5+10+6+9+Promesse 6 lower infection than expected 0,0 7,8
Vr2 NIL 1+5+10+6+9+Promesse 6 2,5 7,8
Vr2 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik 7 lower infection than expected 0,0 6,7
Vr2 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik 7 1,7 6,7
Vr2 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik+Pi554121 8 3,9 5,9

Vr2+10 NIL 1+5+10 3 21,1 23,5
Vr2+5 NIL 1+5+10 3 15,8 23,5

Vr2+5+10 NIL 1+5+10 3 13,0 23,5
Vr5 NIL 1+10 2 0,0 0,0
Vr5 NIL 1+5 2 12,3 23,5
Vr5 NIL 1+5+10 3 16,4 15,7
Vr5 NIL 1+5+10+6 4 7,0 11,8
Vr5 NIL 1+5+10+6+9+Promesse 6 10,5 15,7
Vr5 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik 7 2,4 13,4
Vr5 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik+Pi554121 7 6,6 11,8
Vr5 NIL 1+5+10+9 4 5,2 11,8
Vr5 NIL 5+10 2 lower infection than expected 0,6 23,5

Vr5+10 NIL 1+5+10 3 20,9 31,3
Vr10 NIL 1+5+10+6+9+Promesse 6 5,4 7,8
Vr10 NIL 1+5+10+6+9+Promesse+Magnifik 7 6,5 6,7

Number
of

Genes Actual
Infection %
in the plot

Expected 
infection in the mixture 
based on the infections 
in the components when 

tested alone
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